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Résumé

Introduction : La ciclosporine est un immunosuppresseur indiqué contre le rejet de greffe
en transplantation de CSH. Il est nécessaire de maintenir la concentration sanguine dans un
intervalle cible précis pour garantir l’efficacité du traitement. Notre objectif est de construire
un modèle permettant la prédiction de l’atteinte de la concentration cible de ciclosporine en
post-greffe de CSH.
Méthode : Une étude mono-centrique sur 105 patients pédiatriques ayant reçu une greffe
entre 2008 et 2016 a permis de générer une population virtuelle de 1000 patients. Dans une
seconde étape, une modélisation par un réseau bayésien ná’if augmenté a été réalisée sur
cette population, et une validation croisée 10 fold a été appliquée.

Résultats : Le modèle obtenu présente de bonnes caractéristiques, l’aire sous la courbe
ROC est de 0.89, avec 19% d’erreur de classification, et une bonne valeur prédictive positive
de 0.81. Les 3 variables apportant le plus d’information pour prédire la cible sont la dernière
dose et la dose moyenne avant mesure, ainsi que le nombre de jours post-transplantation.
Discussion – Conclusion : Les performances du modèle sont satisfaisantes, et permettent une
modélisation adaptée de la forte variabilité inter-individuelle décrite en pédiatrie. Actuelle-
ment peu utilisés en santé, les populations virtuelles et les réseaux bayésiens sont une ap-
proche prometteuse.
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